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Sequence identity: 100%

GGATCCCATATGGTGAAAGT TCCGA

NERRRR NN RRRRRRRRRRR Y
GGGATCTGTACGACGAT GACGATAAGGAT CGAT GGGGATCCCATAT GGT GAAAGT TCCGA

AACTGATGGECAACCCAGCATCCGGATAGCACCGT TGT TCTGATGCCCCAGGATGAAGT TG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACT GATGGCAACCCAGCATCCGGATAGCACCGT TGTTCTGATGCCGCAGGATGAAGT TG

61 --------- o o o o o +

AAGAGGCAATTCAGGATGT TCTGCCGCT GGATCAGEGT GGT CGT GGTTGT GATGAAAAAA

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGAGGCAATTCAGGATGT TCTGCCGCT GGAT CAGGGT GGT CGTGGT TGTGATGAAAAAA

121 --------- o o o o o +

TGGT TGATTATGAAGGTAAAGCCACCCCGTATAAT CAGATGCGTGATATTATTGAAGAGG

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGTTGATTATGAAGGTAAAGCCACCCCGTATAAT CAGATGCGTGATATTATTGAAGAGG

181 --------- o o o o o +

TGCGCAAATATGATGI TGT TCCGGGT GAAGATTTTCTGATTACACCGCGTGTTCCGAATC

LECEEEETEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGOGCAAATATGATGT TGT TCCGGGT GAAGATTTTCTGAT TACACCGCGT GTTCCGAATC



301

361

421

481

541

601

CGAAACT GGAAGATAAAGATCGT CATCT GCTGGECAAT TACCGCAGCAGT TACCGCAAATA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CGAAACTGGAAGATAAAGAT CGTCATCTGCT GGCAAT TACCGCAGCAGT TACCGCAAATA

TGTATAGCCAGATGTATTTCAACACCGATGCCATCAAATATATCATTCTGCCGATGAGCA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGTATAGCCAGATGTATTTCAACACCGATGCCATCAAATATATCATTCTGCCGAT GAGCA

CCAGCACCCT GGAACT GGCAGAAGT TCAGCGT CGTATTCTGAAAGT TGAACGTCTGGT TA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CCAGCACCCTGGAACT GGCAGAAGT TCAGCGT CGTATTCTGAAAGT TGAACGTCTGGT TA

GCGAAGAATTTAGCCTGCGTATTGAAGAATGGATTAAACT GATTCCGCTGT TCGAAACCG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCGAAGAATTTAGCCT GCGTAT TGAAGAAT GGAT TAAACT GATTCCGCT GT TCGAAACCG

CAGAAAGCCACATGCATATTGATGAAAT TGT TGAAGGTCTGCGCATTGCCTTCATTAAAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAGAAAGCCACATGCATATTGATGAAATTGT TGAAGGT CTGCGCATTGCCT TCATTAAAG

AAATTGCGECATGT TTGAGAACGAATTTCGCATCTTTATGEECAAAAGCGATAGCGGTATTC

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAATTGGCATGT TTGAGAACGAAT TTCGCATCTTTATGEGCAAAAGCGATAGCGGTATTC

ATAGCGGTCATATTGCAAGCAGCAT TGGTGT TCGTATGEGT CTGCTGAAACTGTGGAATT

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATAGCGGT CATAT TGCAAGCAGCAT TGGTGT TCGTATGGGT CTGCTGAAACT GTGGAATT



721

781

841

901

961

1021

GGCAGAAAGATACCATGT TCAAAGT GTATCCGATTATCGGTATGEGTAAACCGCCTCTGC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GGCAGAAAGATACCAT GT TCAAAGT GTATCCGAT TATCGGTATGGGTAAACCGCCTCTGC

GI'GGTCACATGECAGAATGGEGT TATTGAAGAT TGGGT TGAAGCATGECGTGGTTATTATA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTGGTCACATGGECAGAATGEGT TATTGAAGAT TGEGT TGAAGCATGECGTGGTTATTATA

CCGCAACCGT TCAGAGCGCACTGCGT TTTAATACCGATCGTAAAGATTATGT GCATACCA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CCGCAACCGT TCAGAGCGCACTGCGT TTTAATACCGAT CGTAAAGAT TATGT GCATACCA

TTACCGT GGTGACCAAAAAT AGCGGT AAACAGCCT CCCCTGGAACT GCTGEGT TATGCAA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTACCGT GGT GACCAAAAAT AGCGGT AAACAGCCT CCGCT GGAACT GCTGGGT TATGCAA

AAGAAATGGT TAATGT TGCATGECGT GCAAGCGAAGT TTATCTGAGCCGT CTGGAACGTC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGAAAT GGT TAATGT TGCATGGCGT GCAAGCGAAGT TTATCTGAGCCGT CTGGAACGTC

TGCCAGATATGATTAGCT TTATGGCCAAATTTGI TACCCGTACCCGT GCACGT CTGGATA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGCAGATATGATTAGCT TTATGGCCAAATTTGI TACCCGT ACCCGT GCACGT CTGGATA

GCTATAAACGT CGT GCAAAAACCGGTAAAGAAATGCCTCGTGCAATTCGT TTTTGT GCAA

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCTATAAACGT CGT GCAAAAACCGGTAAAGAAAT GCCTCGTGCAATTCGT TTTTGTGCAA
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GCCTGTATAGCATGGEGT CTGEGT CCGACCCTGATTGGTGCCGGT GT TATTGAAGAACT GG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GCCTGTATAGCATGGGT CTGGGT CCGACCCT GATTGGT GCCGGT GT TATTGAAGAACT GG

CAAGCGGECACCGCAGAAAAACT GGAACATCTGCTGAAATTTGT TCCGCTGCT GCCGAAAG

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAGCGGCACCGCAGAAAAACT GGAACAT CTGCT GAAAT TTGT TCCGCT GCTGCCGAAAG

ATTTTGCATTTGATTATGCAT TCACCGATCTGGAAGT GTTCAAACGT TATGTGGATGAAA

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ATTTTGCATTTGATTATGCATTCACCGATCTGGAAGT GT TCAAACGT TATGT GGATGAAA

AAACCTTTGAAATTATCAAAAAAGATGTGGATGT GGTGAAAGAATACT TCGCCAATGI TG

LECEEEEEEEr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAACCTTTGAAATTATCAAAAAAGAT GTGGATGT GGTGAAAGAATACT TCGCCAATGT TG

AACCGCCTAAAAGCCCT CCGGAAGGT TATTTTGAAAAACT GCGCGAACT GCGT GGTGCAC

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AACCGCCT AAAAGCCCTCOGGAAGGT TATTTTGAAAAACT GCGCGAACT GOGT GGTGCAC

TGGATGAAGCCGAAGT TAGCCGT GCAAAAGCAAT TGT TATGGAACT GGCCGAAATCCGT G

LECEEEEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TGGATGAAGCCGAAGT TAGCCGT GCAAAAGCAAT TGT TATGGAACT GGCCGAAATGCGTG

GITTTCTGEGT TAACCATGG

NERRRRRRRRRRRRRRRRY
GTTTTCTGGGT TAACCAT GGAAT TCGAAGCT TGAT CCGGCTGCTAACAAAGCCCG



